ODHAD POCETNOSTI VYDRY
V STRAZOVSKYCH VRCHOCH

Diana Krajmerova 1, Ladislav Paule 1, Karol Pepich 2

1Technicka univerzita vo Zvolene, T.G. Masaryka 24, 9 60 53 Zvolen, krajmerova@tuzvo.sk ,
250P SR Sprava CHKO Strazovské vrchy, Orlové 189, 017 01 PovaZska Bystrica

Odhadu poéetnosti vydry v StraZovskych vrchoch bol realizovany v ramci projektu SOP SR, ktorého cielom bolo zlepSenie infrastruktary ochrany
prirody a krajiny prostrednictvom budovania a rozvoja zariadeni ochrany prirody a krajiny vratane zavedenia monitorovacich systémov.
Neinvazivny spbsob zberu vzoriek bol vybraty ako vhodny spdsob v pripade vydry ako chraneného druhu Zzivocicha. Pracovnici CHKO
Strazovské vrchy zozbierali 220 vzoriek trusu z 21 vodnych tokov v ich zaujmovom Gzemi. Vzorky boli zozbierané v ¢asovom Useku od
14.12.2013 do 17.3.2014. Vzorky boli uskladnené v 50 ml skimavkéach s etanolom alebo silikagélom v mrazni¢ke do doby analyz, boli oznac¢ené
stradnicami, datumom zberu, menom zberaa a kédom pridelenym pracovnikom SOP SR, z ktorého sa déa identifikovat’ vodny tok, lokalita,
zbera¢ a datum zberu. Genetické analyzy boli realizované pomocou 18 mikrosatelithnych markérov.

Markér Sekvencia primeru forward 5'-3" Sekvencia primer u reverse 5'-3' Zna ¢Eenie Ezlligkn?entov Zdroj

LUT4358  TGAAGCCCAGCTTGGTACTTC CACATAGATGCCAAGAGAAGGAG* NED 152-166 1 LK (mean +=SB)

LUT4572  GGTTTATGGCTTTATGGCTTTC CCACACATGGCCTTTCTTC PET 139-149 1 o

OT052  ATTCAGGGAGGCAGGAGAGC TGGAGAAAAGCATTATCTTACTG viC 166-186 2 e R

OT142  CTGCCTCCTGAATGTTGTCA GTTTCTTTCAGGTGAATCCCATTAGCA* FAM 99-119 2

OT172  ATCAGGTATGAGGATACATTTACCT GTTTCTTCTTCAGTAGAAAGTGCACTTA viC 170-192 2 i

OT222  CTATCTGACCATTGTCCCATGA ACCCATGTAGGGTGCCATGCT FAM 110-134 2 z

LUT7332  GATCTCATTTTAAATGTTCTTACCAC TGGTTCTCTTGCAGGATCTG PET 169-182 1 E et +

LUT8332  CAAATATCCTTTGGACAGTCAG GAGGGTGAATGTCCATACTA NED 143-167 1 3

Lute15°  TGCAAAATTAGGCATTTCATTCC ATTCTCTTTTGCCCTTTGCTTC viC 255-265 1 i %}

Lut701°  GGAAACTGTTAAAGGAGCTCACC CATCCCTCCTGTGCTGACTT* FAM 219-239 1 2

Lut715°  TAGCAATTCCAACTCCTGAGCATAT CTCAGGTCCCATCCATGTCATTAC FAM 320-334 4 e @

Lut782°  TCTTATGCACCAAACATTAGGGC CACAAAGACTGAGCAAAACAAGC FAM 271-285 4

Lut832®  CCTGGGGCTGAGGACCTAC GAATCTTAGCATTATCTTATTTACCAC PET 272-284 4 e

Lut717°  AGGCACTTCCACAATGTTGC TCCCTTTTGTCAGGCATTGTA FAM 197-219 4 . . . .
Lut902b  CAGGAGTGAATGTAAAGAGTTGG CTTCACACCATTTGCAGACC FAM 140-168 5 K

Lut914b  GAAACTCTGAAGTCAAAGAACATG AGGCTCTGTACTGAGTGTGGAG HEX 141-149 3 Pravdepodobnos t po&tu genetickych skupin
LUSRY?  GAATCCCCAAATGCAAAACTC GGCTTCTGTAAGCATTTTCCAC HEX 67 3 Jedince boli povazované za jednu populaciu, ale vzhladom na moznost
OT04®>  AACTCTGACTCTGGGTGGAGGTGTT — GCCTGGGAGGCAGCATGATTAGT vic 179-217 2

rozdelenia aredlu do rdéznych vodnych tokov sme predpokladali
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existenciu genetickej Struktary. Tento predpoklad sa v8ak nepotvrdil a
véetky jedine zo zaujmového Uzemia patria do jednej genetickej
skupiny.

amultiplexA, P multiplex B, ¢ pouzité v multiplexe A aj B
1 - Dallas & Piertney 1998, 2 — Huang et al. 2005, 3 — Dallas at al. 2000, 4 — Bonesi et al. 2013, 5 — Dallas et al. 1999
* modifikované pre tdto pracu
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Grafické znazornenie genetickych vzdialenosti medzi 29

jedincami, pre ktoré bol zisteny Gplny genotyp pre 8 lokusov

Multilokusové hodnoty pravdepodobnosti identity
pri pouZiti 8 lokusov z multiplexu 1

Genetické vzdialenosti medzi jedincami potvrdili mald diferenciaciu a méZzeme povedat,
Ze jedince z blizkych tokov su si aj geneticky blizke. Pomerne variabilnymi skupinami su
jedince z toku Nitrica a Biela Voda, na druhej strane podobné su si jedince z toku
Rajcianka.

Medzi dodanymi vzorkami bolo identifikovanych 37 r6znych genotypov vydry rieénej, teda |
mozeme spolahlivo tvrdit, Ze minimalna velkost populacie vydry v Strazovskych vrchoch
je 37 jedincov, z tohto poctu je 17 samcov a 14 samic, u 6 jedincov sa nepodarilo zistit
pohlavie. Pomocou balika Capwire bolo vypocitané, Ze pri minimalnom pocte jedincov 37
a zistenom pocte opatovnych odchytov je najpravdepodobnejsi pocet jedincov v danom
Uzemi 48. Podobné vysledky poskytol aj program Gimlet pomocu vypoctu podla
Chessela, kde je priemerny pocet jedincov 47 a maximalny pocet jedincov 58. Iné druhy
vypoctov v tomto programe dali podla nas nadhodnotené vysledky (Kohn min. 55,9869
median 77,9263 , priemer 82,4746, max. 356,423, Eggert min. 39,1308, median 49,5353,
priemer 51,7664 max. 190,032).
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Mapa odchytov Jednotllvych jedmcov vydry v Strazovskych vrchoch,
niektoré odchyty sa prekryvaji z dévodu geografickej blizkosti odchytov

Investicia do Vase] budicnosti

Vyskum bol realizovany vdaka podpore aktivity Odhad po&etnosti populécie vydry rie¢nej (Lutra lutra) v pilotnom Gzemi
neinvazivnou metédou rozboru DNA zo vzoriek trusu v rdmci monitoringu biotopov a druhov, nazov projektu: Priprava
a zavedenie monitoringu biotopov a druhov a zlepSenie spristupriovania informacii verejnosti,

' kéd projektu: 24150120030.
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v rémci Opera¢ného programu Zivotné prostredie.



